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GCTAGCGITTATCATGATCC

REARRNNARRNRRNARENA
CACTATAGGGCGAAT TGAAGGAAGGCCGT CAAGGCCGCATGCTAGCGT TTATCATGATCC

GGGTAAACCGGT TCATAAAAT CATTGAAGAACGT GCACGT GAGAGT CCGGATAAAGT TGC

R R NN AR AN AN NAERRRRNAAN Y
GGGTAAACCGGT TCATAAAAT CAT TGAAGAACGT GCACGT GAGAGT CCGGATAAAGT TGC

61 --------- B S TS TS TS TS +

ACTGGTTTATGAAGAT GGCACCGAACT GACCTATAAAGAT CTGAT TAGCAAAGCAAAAGC

LELCEEEEEEE e e e e e e e e e e e e e e e e e et
ACTGGT TTATGAAGAT GGCACCGAACT GACCTATAAAGATCTGATTAGCAAAGCAAAAGC

121 --------- S S S S S +

CGTTGCCAATCTGCTGTATGAAAATAAAGT TCGCAAATGCGATACCGT GT TCCTGATTAT

R RN R RN AN REERREY
CGTTGCCAATCTGCTGTATGAAAATAAAGT TCGCAAATGCGATACCGTGT TCCTGATTAT

181 --------- Fome oo - e oo - Fomm e oo Fome oo - e oo - +

GITTAACCGT CCGGAATTTGT TACCAGCCT GCTGEGT GCACT GTATGCCGGT GCACGT GT

RN AR R AR AR AN ARAREA AN
GTTTAACCGTCCGGAAT TTGT TACCAGCCT GCT GGGT GCACT GTATGCCGGT GCACGT GT

241 --------- e oo - e oo - Fome e oo - Fome e oo - e oo - +

TGITATTGI TGATGCACT GACCCAGAAAGAAGATCTGGECATTTCAGCT GAATGATAGCEC

RN AR AR AN AN NN NRAE AN
TGTTATTGT TGATGCACTGACCCAGAAAGAAGAT CTGGCATTTCAGCT GAATGATAGCGC



361

421

481

541

601

661

721

781

ACCGAAAGT TGTTCTGGCAGAT GAAGAAGT TCTGCAGCGCGAAAGCGAAACCCT GAAAGG

R AR AN AN AN NARARR AN
ACCGAAAGT TGT TCTGGCAGAT GAAGAAGT TCTGCAGCGCGAAAGCGAAACCCT GAAAGG

TTATGCAGI TCTGACCGAAAAAGAT CTGAGCAGCGCAAGCGGTGAACATGAAGI TGT TGT

RN R RN A A A AR AN AR AERNNRNERAANY
TTATGCAGT TCTGACCGAAAAAGAT CTGAGCAGCGCAAGCGGT GAACATGAAGT TGTTGT

TGGT TATGAAGATGATGCCCGTGTTTTCTATTATGCAGGT AT TGCAGGT CGTACCATGCA

AR RN AR RN AR
TGGT TATGAAGATGATGCCCGTGTTTTCTATTATGCAGGT AT TGCAGGT CGTACCATGCA

GGTTATTCATAGCCATCGTAGCT TTACCGGT GCAAT TATGCCGCT GGT TCAGGCCGAAGG

RN AR A AN N RERAE R
GGTTATTCATAGCCATCGTAGCT TTACCGGT GCAAT TATGCCGCT GGT TCAGGCCGAAGG

TATTAATGCAAATGATGI TAGCCTGGT TACCGT TCCGCTGACCCATGT TCTGEGT CTGEA

RN AR R AR AN AR
TATTAATGCAAATGATGI TAGCCTGGT TACCGT TCCGCTGACCCATGI TCTGEGT CTGEA

TGCAGCACT GCCTGAGCGCACT GGT TAGCGGT GCAACCGCACT GCTGCTGAAAAAGT TCAA

R AR A AR AR ERAEAR AN
TGCAGCACT GCTGAGCGCACT GGT TAGCGGT GCAACCGCACT GCTGCTGAAAAAGT TCAA

TATGGATAAAAT CAAAGAGAT GGT TGCACGT CGTAGCCCGACCTATCTGGT TGCAGTI TCC

RN RN AR AN A AEnEAERE AN
TATGGATAAAATCAAAGAGAT GGT TGCACGT CGT AGCCCGACCTATCTGGT TGCAGT TCC

GCTGGT TTTTCAGACCCTGATGAAAGAAGATGAAGAATTTGT TAAAAGCCTGEGT CAGAG

R RN A AR NN EnnnnnnnE A
GCTGGT TTTTCAGACCCT GATGAAAGAAGAT GAAGAAT TTGT TAAAAGCCT GGGTCAGAG

CCTGCGT TGGECAAT GAGCGGT GGTGCATATCTGCCT CCCGATGATCAGCGT CGT TGGGA

AR R AR AR AN ANRREEAN AN
CCTGCGT TGGGCAATGAGCGGT GGT GCATAT CTGCCTCCGGATGATCAGCGT CGT TGGGA
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AGAACT GACCGGTAAACCGCTGCTGCAGGT TTATGGTATGACCGAAGCACCGCAGATTTT

R AR N NN AN NNRRRRAAANA N,
AGAACT GACCGGTAAACCGCT GCT GCAGGT TTATGGT AT GACCGAAGCACCGCAGATTTT

TGCAACCACACCCGAAAAACATAAAAT TGGTAGCCTGEGT TTTCCECTGCCTGGETGT TGA

R R AR RREE A
TGCAACCACACCCGAAAAACATAAAATTGGTAGCCTGGGT TTTCCGCTGCCTGGTGI TGA

AGCACTGCTGGTTAAT CCGGAAACCCT GGAACCGGT TGAAGAT CAGGGT GAACTGCTGGT

RN AR AR AR AN AN R NRRRE RN
AGCACTGCTGGT TAATCCGGAAACCCT GGAACCGGT TGAAGAT CAGGGT GAACTGCTGGT

TCGTI GGTCCGCAGGT TATGAAATGI TATCCGGAT CCTGAAGAAAACAGCAAAGCCTTTGT

R RN AR AN R AN AR AR AR
TCGT GGT CCGCAGGT TATGAAAT GT TATCCGGAT CCT GAAGAAAACAGCAAAGCCTTTGT

TGAAGT GAATGGTAAAGT TTGGAT GCGCACCGGT GATATTCTGECAAAAGAT GAAGAAGG

R R RN AR NN AR ANRRR NN
TGAAGT GAATGGTAAAGT TTGGAT GCGCACCGGT GATAT TCTGGCAAAAGAT GAAGAAGG

CTTCTATTATTTCCGTGGT GT TCGTAAACGT ATGCTGAAATACAAAGCCTATCCGATCTT

RN AR R AN A AN AR RRARRENEA AN
CTTCTATTATTTCCGT GGT GT TCGTAAACGT ATGCT GAAATACAAAGGCTATCCGATCT T

TCCGAAAGACCT GGAACTGATTCTGCTGAAACAT CCGT GT GT TGCCGAAGCCGAAGT TGT

U RN AN RN R ARARRRRAANAAEEY
TCOGAAAGACCTGGAACT GATTCT GCTGAAACAT CCGT GT GT TGCCGAAGCCGAAGT TGT

TGGT GAACCGGECAGGECGAAGT TGGT CAGATTCCGGT TGCAAAAGT TAAACT GAAAGAAGG

RN AR R AR AN ANREEARR AN
TGGTGAACCGGCAGGCGAAGT TGGT CAGAT TCCGGT TGCAAAAGT TAAACT GAAAGAAGG

TTGTAAAGCCACACCGGAAGAAATCATGGATTTTGT GAATAAACGT GTGGCAGCCTACAA

LECEEETT LT e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
TTGTAAAGCCACACCGGAAGAAAT CATGGATTTTGT GAATAAACGT GTGGCAGCCTACAA



AAAAGT GCGCAAAGT TATTATCCTGGAATAACCAT GG

RN R E N R RN
AAAAGT GCGCAAAGT TATTAT CCT GGAATAACCAT GGCT GGGCCTCATGGGCCTTCCTTT



